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Conocer y descifrar los cambios o mutaciones que experimentan los virus en el tiempo es crucial
para desarrollar las estrategias de vigilancia epidemioldgica del SARS CoV 2. El virus tiene un ARN
monocatenario y posee mecanismos de evolucién llamados mutaciones, las cuales le confieren
eficacia bioldgica para aumentar su transmisibilidad, modificar su patogenicidad, con lo cual evaden
la inmunidad del huésped, modificando asi la respuesta antigénica. Hace algun tiempo se creia que
los cambios en los coronavirus eran mas lentos que en la mayoria de los ARN virus, pero hoy se han
observado mutaciones relevantes en SARS CoV-2 (1).

La diseminacidn de los virus en los ecosistemas vivientes requiere que los microorganismos se adapten
a diferentes huéspedes o que los humanos y los animales respondan inmunoldégicamente al ataque.
Este fendmeno genera una carrera por la supervivencia evolutiva de los patégenos que dependen
de la capacidad de infectar a nuevos huéspedes y que en algunas ocasiones puedan “saltar” a otras
especies. Sin embargo, el sistema inmune del nuevo huésped intentara eliminar a estos patdgenos,
lo que significa que virus y huéspedes estan encerrados en un juego evolutivo destinado a encontrar
nuevas estrategias para vencerse mutuamente. Durante este proceso, los virus ARN ganan eficacia
biolégica y son capaces de evadir los ataques del huésped (2).

Existen mas de 200 coronavirus que conviven con los murciélagos sin causarles enfermedad, y muchos
de ellos, tampoco causan enfermedades ni en humanos ni en animales. Las evidencias sefialan que
dentro de los murciélagos ocurren eventos de recombinacion, particularmente asociados al gen que
codifica para la proteina S (espiga), la cual es la encargada de la interaccion y unién al receptor
ACE2 (3). Por esta razon se presume que el SARS CoV-2 provino de los murciélagos y que hubo un
huésped intermediario en el que probablemente surgieron los mutantes capaces de interaccionar
con los receptores de las células humanas, tal como ocurrié con la epidemia de SARS CoV en 2003 y
MERS en 2013. Pero no esta claro aln si el contacto entre los murciélagos y los animales silvestres
del mercado de Wuhan en China, facilitaron la entrada del virus en el humano, inicidandose asi, la
pandemia de COVID-19 (4).

La busqueda del huésped intermediario ha sefialado erréneamente a los animales silvestres como
pangolines, serpientes, tortugas y civetas (5). No obstante, las secuencias genéticas no demostraron
un salto desde estos animales hacia los humanos (Figura 1).
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Figura 1. Dispersion de Coronavirus SARS CoV 2 entre especies.

Los humanos infectados con SARS CoV-2 propician
la diseminacion del virus hacia otras especies
como perros, gatos, animales en cautiverio
como grandes felinos, gorilas (7), y animales
criados para obtener su piel como los visones
(8). Con este panorama es importante realizar
una vigilancia ecoepidemioldgica en los animales
que comparten el receptor celular ACE2, sitio en
donde el virus SARS CoV-2 entra a las células
del huésped. Se deberian estudiar los mustélidos
(visones, nutrias, comadrejas y hurones), asi
como los felinos y diferentes mamiferos silvestres
como venados y musarafias (6).

Durante los brotes virales diferentes a SARS
CoV-2 que involucraron animales domésticos, se
aplicaron medidas drasticas como la eliminacion
masiva de rebanos de animales de produccidn
como cerdos y aves para evitar la diseminacion
viral. Sin embargo, cuando estd implicada
la fauna silvestre no se puede acudir a estas
medidas extremas debido a las multiples
funciones ecoldgicas de importancia econdmica,
como control de plagas, dispersidon de semillas o
polinizacidn, entre otras. Por lo anterior es crucial
conservar los ambientes naturales y educar a
la poblacion para el cuidado y proteccion de la
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biodiversidad. La fauna silvestre no es mascota,
no es alimento y se debe aprender a convivir con
las medidas de precaucion que promulguen las
autoridades ambientales y de salud.

Es necesario que mientras se tengan animales
bajo cuidado humano como ocurre en zooldgicos
y zoocriaderos, el equipo humano responsable
debe atender las medidas de bioseguridad
correspondientes (9).

Para realizar la vigilancia epidemioldgica
oportuna que permita identificar mutaciones
en el virus SARS CoV-2, es necesario recurrir
a la secuenciacién y a su analisis con el
fin de caracterizar los aspectos gendmicos
del virus. Ademas, la informaciéon debe
integrarse y completarse con los datos clinicos
y epidemioldgicos del caso.

La pandemia por SARS CoV-2 ha revelado la
necesidad de trabajar integradamente la salud
humana y animal bajo el enfoque One health
como se ha propuesto anteriormente (10). Hay
gue prestar mucha atencion a los animales que
nos rodean, ellos podrian ser el puente que nos
lleve a un préximo evento zoonético catastrofico.
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